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研究项目介绍

	背景知识简介

（或训练内容）

	蒺藜科植物白刺 (Nitraria)，是旱生、盐生的典型荒漠植物，内蒙古地区分布有四种。白刺对于盐渍荒漠环境具有极强的适应能力，在土壤含盐量3%的地区仍能正常生长，可以用来改良盐碱地，具有重要的生态价值。
若要实现利用白刺改良盐碱环境，首先应明确其耐盐机理特别是分子机理，然而此类研究非常匮乏，国内外仅北京林业大学应用mRNA差异显示技术对西伯利亚白刺的盐碱胁迫相关基因进行分离，且并未进行深入的结构和功能分析，因此，研究白刺耐盐分子机理具有重要的理论和实际意义。
耐盐分子机理的研究多采用mRNA差异显示技术、cDNA文库筛选等技术分离耐盐相关基因，但这些技术多存在操作繁琐、信息量有限的缺点。自2005年底罗氏诊断公司和454公司推出了基于焦磷酸测序法的超高通量基因组测序系统后，使得对一个物种的转录组和基因组进行细致全貌的分析成为可能，并且可以跨越文库构建这一实验步骤，避免了亚克隆过程中引入的偏差。同时依靠后期强大的生物信息学分析能力，可以获得相关基因的全部信息，为其功能的研究提供基础。   
本项目拟以中国特有种唐古特白刺为实验对象，利用高通量测序技术获得耐盐相关基因的mRNA表达谱，并通过比较基因组学分析其结构和功能，初步阐释唐古特白刺的耐盐分子机理。


	现有研究基础


	1. 已获得唐古特白刺盐胁迫和无盐胁迫幼苗的总RNA;
2. 正在进行mRNA的纯化；
3. 已获得唐古特白刺耐盐相关基因SOS2、DREB1和NHX1基因片段，可对测序结果进行验证。

	研究摘要

	1. 提取对照和盐处理唐古特白刺幼苗的总RNA，纯化 mRNA并反转录成cDNA；
2. 对盐处理和对照唐古特白刺的cDNA进行高通量测序；
3. 比较其测序结果，结合生物信息学，获得耐盐相关基因。

4. 将某些特有耐盐基因转化拟南芥，分析其功能。

	进度计划

	2010-2011：完成高通量测序和数据分析工作，并获得唐古特白刺耐盐基因全长序列。
2011-2012：将某些特有耐盐基因转化拟南芥并进行功能分析，整理数据，撰写论文。

	预期成果形式
	提交结题报告；
发表C类及以上研究论文1-2篇；

	项目来源说明
	如说明已获资助或正在申请中的项目名称、时间和经费



注：本表供拟承担指南项目或开放项目的指导教师填写，并向学生公布。
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